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Beskrivelse av endring

La til en merknad om sju dagers-tidsuret i Kontroller for
sekvenseringskjoringer.

Oppdaterte Arbeidsprosess for sekvensering ved & legge til avsnitt om
a opprette kjoring ved hjelp av Local Run Manager-programvare.
Endret stabilitetsgrense.

La til Infinium Methylation EPIC til BeadChip-typer.

Oppdaterte ikonbilder for & gjenspeile endringer i grensesnittet.

Oppdaterte figur i Utfare en manuell vask for & gjenspeile nye
reagensvaskekassetter og buffervaskkassetter.
Oppdaterte statusfeltinformasjon med flere farger.

La til informasjon om lllumina Proactive-overvakningstjenesten i delen
Konfigurere systeminnstillinger.

Forste versjon.
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Denne referanseveiledningen for instrumentet inneholder instruksjoner om hvordan du bruker NextSeq
550Dx-instrumentet i forskningsmodus (RUO).

Sekvenseringsfunksjoner
High-throughput sequencing (Sekvensering med hay gjennomstremning) — NextSeq' 550Dx-
instrumentet gjor det mulig & sekvensere DNA-biblioteker.

Real-Time Analysis (RTA) (Sanntidsanalyse (RTA)) — Utferer bildebehandling og basebetegnelse.
Du finner mer informasjon under Sanntidsanalyse pa side 53.

On-instrument data analysis capability (Dataanalysefunksjonalitet pé instrumentet) —
Programvareanalysemoduler for analyseprogramvare som er spesifisert for kjgringen, kan analysere
kjoringsdata.

Dual Boot (Dobbeltoppstart) — NextSeq 550Dx-instrumentet inneholder egne harddisker som stotter
diagnostisk modus (Dx) og forskningsmodus (RUO).

Arrayskannefunksjoner

Integrert arrayskanning i kontrollprogramvare — NextSeq 550Dx-instrumentet muliggjer en overgang
mellom arrayskanning og sekvensering med hey gjennomstremning pa det samme instrumentet med
samme kontrollprogramvare.

Utvidet avbildningsfunksjonalitet — NextSeq 550Dx-instrumentet inneholder programvare og
stadieendringer som muliggjer avbildning av et sterre omrade for & gjere plass til BeadChip-skanning.

BeadChip-typer — BeadChip-typer omfatter CytoSNP-12, CytoSNP-850K, Infinium MethylationEPIC og
Karyomap-12.

BeadChip-adapter — En gjenbrukbar BeadChip-adapter muliggjer enkel lasting av en BeadChip pa
instrumentet.

Dataanalyse — Bruk BlueFuse® Multi-programvaren til analyse av arraydata.
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Felgende dokumentasjon er tilgjengelig for nedlasting fra llluminas nettsted.

Ressurs

Veiledning for klargjering av
stedet for NextSeq 550Dx-
instrumentet (dokumentnr.
7000000009869)

Sikkerhets- og
samsvarsveiledning for
NextSeq 550Dx-
instrumentet (dokumentnr.
7000000009868)

Samsvarsveiledning for
RFID-leser (dokumentnr.
7000000030332)

Referanseveiledning for
NextSeq 550Dx-
instrumentet i
forskningsmodus
(dokumentnr.
71000000041922)

Veiledning for NextSeq 550-
systemet (dokumentnr.
15069765)

Veiledning for NextSeq 550-
systemet

Hijelp for BaseSpace

Beskrivelse

Gir spesifikasjoner for laboratorieplass, elektriske krav og miljomessige hensyn.

Gir informasjon om operative sikkerhetshensyn, samsvarserkleeringer og
instrumentdokumentasjon.

Gir informasjon om RFID-leseren i instrumentet, samsvarssertifiseringer og
sikkerhetshensyn.

Gir instruksjoner om bruk av instrumentet og prosedyrer for feilseking. Benyttes nar
NextSeq 550Dx-instrumentet brukes i forskningsmodus med NextSeqg-kontrollprogramvare
(NCS) v3.0.

Gir instruksjoner om bruk av instrumentet og prosedyrer for feilseking. Benyttes nar
NextSeq 550Dx-instrumentet brukes i forskningsmodus med NextSeq-kontrollprogramvare
(NCS) v4.0 eller nyere.

Gir en oversikt over instrumentkomponenter, instruksjoner for bruk av instrumentet samt
prosedyrer for vedlikehold og feilsoking.

Gir informasjon om hvordan du bruker BaseSpace™ Sequence Hub og tilgjengelige
analysealternativer.

Gé inn pa NextSeq 550Dx-instrumentets stetteside pa llluminas nettsted hvis du vil ha tilgang til
dokumentasjon, programvarenedlastinger, oppleering pa Internett og ofte stilte sparsmal.

Ga inn pa NextSeq 550Dx-stottesidene pa llluminas nettsted hvis du vil ha tilgang til dokumentasjon,
programvarenedlastinger, opplaering pé Internett og ofte stilte sparsmal.
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Instrumentkomponenter

NextSeq 550Dx-instrumentet omfatter en beraringsskjermmonitor, en statuslinje og 4 kamre.

Figur 1 Instrumentkomponenter

A Avbildningskammer — Inneholder stremningscellen under en sekvenseringskjering.

B Beraringsskiermmonitor — Gjer konfigurasjon og oppsett mulig pa instrumentet ved hjelp av
operativprogramvarens grensesnitt.

C Statusfelt — Angir instrumentstatus som prosesserer (bld), krever tilsyn (oransje), klar for sekvensering

(grenn), initialiserer (vekslende bla og hvit), ikke enna initialisert (hvit) eller krever vask innen de neste

24 timene (gul).

Bufferkammer — Inneholder bufferkassetten og den brukte reagensbeholderen.

Reagenskammer — Inneholder reagenskassetten.

Luftfilterkammer — Inneholder Iuftfilteret. Du oppnér tilgang til filteret fra baksiden av instrumentet.

Av/pé-knapp — Slar instrumentet og instrumentdatamaskinen pa eller av.

GO mMmo

Avbildningskammer

Avbildningskammeret rommer stadiet, som omfatter tre innrettingspinner for posisjonering av
stremningscellen. Nar stremningscellen er lastet, lukker avbildningskammerderen seg automatisk og flytter
komponenter i stilling.
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Reagens- og bufferkamre

A konfigurere en sekvenseringskjoring pa NextSeq 550Dx-instrumentet krever tilgang til reagenskammeret
og bufferkammeret for a laste forbruksmateriell for kjering og temme den brukte reagensbeholderen.

Figur 2 Reagens- og bufferkamre

A

Reagenskammerder — Lukker reagenskammeret med en sperre under deren nederst til hayre.
Reagenskammeret rommer reagenskassetten.

Reagenskassett — Reagenskassetten er fornandsfylt forbruksmateriell til engangsbruk.
Bufferkassett — Bufferkassetten er forhandsfylt forbruksmateriell til engangsbruk.

Brukt reagensbeholder — Brukte reagenser blir samlet for avhending etter hver kjering.
Bufferkammerdar — Lukker bufferkammeret med en sperre under derens nedre venstre hjorne.

moOw

Luftfilterkammer

Luftfilterkammeret rommer Iuftfilteret, og er plassert pa baksiden av instrumentet. Skift ut luftfilteret hver
90. dag. Du finner informasjon om & skifte ut filteret under Skifte ut luftfilter pa side 38.

NextSeq 550Dx-programvare

Instrumentprogramvaren inneholder integrerte applikasjoner som utferer sekvenseringskjeringer.

NextSeq-kontrollprogramvare (NCS) — Kontrollprogramvaren veileder deg gjennom trinnene for a
konfigurere en sekvenseringskjoring.

Programvare for sanntidsanalyse (RTA) — RTA utferer bildeanalyse og basebetegnelse under kjeringen.
NextSeq 550Dx-instrumentet bruker RTA v2, som inneholder viktig arkitektur- og funksjonsforskjeller i
forhold til tidligere versjoner. Du finner mer informasjon under Sanntidsanalyse pa side 53.

Statusikoner

Et statusikon everst i hayre hjerne av NCS signaliserer eventuelle tilstandsendringer under kjgringsoppsett
eller under kjoringen.

Statusikon Statusnavn Beskrivelse

E Status OK Systemet er normalt.
@ Behandler Systemet behandler.
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Statusikon Statusnavn Beskrivelse

Feil Det har oppstatt en feil.
Feil krever tiltak for du fortsetter med kjeringen.

Behov for Det har oppstatt en varsling som krever oppmerksomhet. Du finner mer informasjon i
service meldingen.

Advarsel Det har oppstatt en advarsel.
1 Advarsler stopper ikke en kjering eller krever tiltak for du fortsetter.

Nar det oppstar en tilstandsendring, blinker ikonet for a varsle deg. Velg ikonet for & vise en beskrivelse av
tilstanden. Velg Acknowledge (Godta) for & akseptere meldingen og Close (Lukk) for & lukke dialogboksen.

MERK

Hvis du kvitterer for en melding, tilbakestilles ikonet, og meldingen blir utilgjengelig. Meldingen er fortsatt
synlig for brukeren hvis ikonet velges, men den forsvinner nar NCS startes pa nytt.

Av/pa-knapp

Av/pa-knappen foran pa NextSeq 550Dx slar pa stremmen til instrumentet og instrumentdatamaskinen.
Av/pa-knappen utferer folgende handlinger avhengig av stremtilstanden til instrumentet. NextSeq 550Dx
starter som standard i diagnostisk modus.

Du finner informasjon om ferste oppstart av instrumentet under Starte instrumentet pa side 11.

Du finner informasjon om & sla av instrumentet under Sla av instrumentet pa side 41.

Strgmtilstand Tiltak
Instrumentet er slatt av Trykk pa knappen for & sla pa strammen.
Instrumentet er slatt pa Trykk pa knappen for & sla av stremmen. En dialogboks vises i skjermbildet for & bekrefte

at instrumentet slas av.

Instrumentet er slatt pa Trykk pa og hold inne av/pa-knappen i 10 sekunder for & sla instrumentet og
instrumentdatamaskinen bratt av.
Instrumentet skal kun slés av pa denne maten hvis det ikke svarer.

MERK Huvis instrumentet slas av under en sekvenseringskjering, avsluttes kjeringen umiddelbart. A avslutte en
kjering, er endelig. Forbruksmateriell for kjoring kan ikke brukes pé nytt, og sekvenseringsdata fra kjeringen lagres
ikke.

Oversikt over gjenbrukbar BeadChip-adapter

Den gjenbrukbare BeadChip-adapteren rommer BeadChip-en under skanning. BeadChip-en holdes pa
plass i den forsenkede hyllen i adapteren av festeklipsen. Deretter lastes BeadChip-en pa stadiet i
avbildningskammeret.
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Figur 3 Gjenbrukbar BeadChip-adapter
A N

A BeadChip-adapter
B Festeklips

Forbruksmateriellet for sekvensering som er ngdvendig for & kjore NextSeq 550Dx leveres som et eget sett
til engangsbruk. Hvert sett inneholder én stramningscelle, en reagenskassett, en bufferkassett og
bibliotekfortynningsbuffer. Du finner mer informasjon i pakningsvedlegget for NextSeq 550Dx High Output
Reagent Kit v2 (300 sykluser), NextSeq 550Dx High Output Reagent Kit v2.5 (300 sykluser) eller NextSeq
550Dx High Output Reagent Kit v2.5 (75 sykluser).

Stromningscellen, reagenskassetten og bufferkassetten bruker radiofrekvensidentifikasjon (RFID) for
neyaktig sporing og kompatibilitet for forbruksmateriell.
FORSIKTIG

Settene NextSeq 550Dx High Output Reagent v2.5 krever NOS 1.3 eller nyere for at instrumentet skal
godta v2.5-stramningscellekassetten. Fullfer programvareoppdateringer for du klargjer prever og
forbruksmateriell slik at du unngér at reagenser og/eller prever gar til spille.

MERK
Oppbevar forbruksmateriell for sekvensering i de respektive eskene frem til de skal brukes.

Settkompatibilitetsmerking

Settkomponenter er merket med fargekodede indikatorer for & vise kompatibilitet mellom stremningsceller
og reagenskassetter. Du ma alltid bruke en kompatibel reagenskassett og stremningscelle.
Bufferkassetten er universell.

Hver stremningscelle og reagenskassett er merket med High (Hay) eller Mid (Middels). Du mé alltid
kontrollere etiketten nar du klargjer forbruksmateriell for en kjoring.
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Settype Merking pa etikett

Settkomponenter med hay ytelse

HIGH

Settkomponenter med middels ytelse @

Stromningscelleoversikt

Figur 4 Stromningscellekassett

A Banepar A-bane 1 0g 3
B Banepar B-bane 2 og 4
C Stremningscellekassettramme

Stremningscellen er et glassbasert substrat der klynger genereres og sekvenseringsreaksjonen utfores.
Stromningscellen er innkapslet i en stremningscellekassett.
Stremningscellen inneholder 4 baner som avbildes parvis.

Bane 1 og 3 (banepar A) avbildes samtidig.

Bane 2 og 4 (banepar B) avbildes nar avbildning av banepar A er fullfort.

Selv om stremningscellen har 4 baner, sekvenseres kun et enkelt bibliotek eller sett med sammenslatte
biblioteker pa stremningscellen. Biblioteker lastes pa reagenskassetten fra en enkelt brenn, og overferes
automatisk til stremningscellen til alle 4 baner.

Hver bane avbildes i sma avbildningsomrader som kalles fliser.Du finner mer informasjon under
Stremningscellefliser pa side 57.
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Oversikt over reagenskassett

Reagenskassetten er forbruksmateriell til engangsbruk med RFID-sporing og folieforseglede brenner som
er forhandsfylte med klynge- og sekvenseringsreagenser.

Figur 5 Reagenskassett

Reagenskassetten omfatter en utpekt brenn for lasting av klargjorte biblioteker. Nar kjeringen har begynt,
overferes biblioteker automatisk fra bronnen til stremningscellen.

Flere bronner er forbehold den automatiske etter kjering-vasken. Vaskelgsning pumpes fra bufferkassetten
til de forbeholdte brennene gjennom systemet, og deretter til de brukte reagensbeholderne.

ADVARSEL

Dette reagenssettet inneholder potensielt farlige kiemikalier. Personskade kan forekomme ved innanding,
svelging, hudkontakt og gyekontakt. Bruk verneutstyr, inkludert vernebriller, hansker og laboratoriefrakk
som er egnet ved risiko for eksponering. Brukte reagenser skal behandles som kjemisk avfall og kastes i
samsvar med gjeldende regionale, nasjonale og lokale lover og forskrifter. Du finner mer informasjon
knyttet til helse, miljio og sikkerhet i sikkerhetsdatabladet pa support.illumina.com/sds.html.

Forbeholdte bronner

Figur 6 Nummererte bronner
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Posisjon Beskrivelse
7,80099 Forbeholdt valgfrie, tilpassede primere
10 Laste inn biblioteker

Fjernbar bronniposisjon nr. 6

Den forhandsfylte reagenskassetten omfatter en denatureringsreagens i posisjon 6 som inneholder
formamid. Brennen i posisjon 6 kan fijernes for & forenkle sikker avhending av eventuell ubrukt reagens
etter sekvenseringskjeringen. Du finner mer informasjon under Fjerne brukt brenn fra posisjon 6 pa side
22.

Oversikt over bufferkassett

Bufferkassetten er forbruksmateriell til engangsbruk, som inneholder tre bronner som er forhandsfylt med
buffere og vaskelasning. Innholdet i bufferkassetten er tilstrekkelig til & sekvensere én stramningscelle.

Figur 7 Bufferkassett
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Kapittel 2 Komme i gang

Starte INStrUMEN et 11
Tilpasse systeminnstilinger ... . 12
Brukerlevert forbruksmateriell 0g Utstyr ... . 13

Starte instrumentet
Sett stremvippebryteren i stilling | (pd).

Figur 8 Strombryter p& baksiden av instrumentet

1 Trykk pa av/pa-knappen over reagenskammeret. Av/pa-knappen slar pa stremmen til instrumentet,
og starter den integrerte instrumentdatamaskinen og programvaren.

Figur 9 Av/pa-knapp pa forsiden av instrumentet

=

2 Vent til operativsystemet er ferdig med innlastingen.
NextSeq-kontrollprogramvare (NCS) starter og initialiserer systemet automatisk.
Nar initialiseringstrinnet er fullfert, &pnes startskjermbildet.

3 Angi brukernavnet og passordet ditt for Local Run Manager.
Du finner informasjon om passord under Brukerpassord pa side 1. Du finner informasjon om &
opprette en konto i Local Run Manager under Administrative innstillinger og oppgaver pa side 1.

4 Velg Login (Logg pd).
Startskjermbildet apnes med ikonene Sequence (Sekvens), Local Run Manager, Manage Instrument
(Handter instrument) og Perform Wash (Utfor vask).
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Instrumentmodusindikatorer

Standardmodusen for NextSeq 550Dx er diagnostisk modus. Felgende i NCS-skjermbildet angir modusen
til instrumentet.

Modus Startskjermbilde Fargelinje Statusikonets retning
Diagnostisk modus Velkommen til NextSeqDx Bla Horisontal
Forskningsmodus Velkommen til NextSeq Oransje Vertikal

Operativprogramvaren omfatter systeminnstillinger som kan tilpasses for instrumentidentifisering,
inndatapreferanser, lydinnstillinger og plassering av utgangsmappe. Informasjon om hvordan du endrer
nettverkskonfigurasjonsinnstillinger finnes under Konfigurere systeminnstillinger pé side 50.
Tilpasningsalternativer:

Tilpasse instrumentidentifisering (avatar og kallenavn)

Konfigurere inndataalternativ og lydindikator

Konfigurere alternativer for kjeringsoppsett

Alternativer for & sla av

Konfigurere instrumentstart etter for kjering-kontroll

Velge & sende instrumentytelsesdata til lllumina

Angi en kjegringsutgangsmappe

Tilpasse avatar og kallenavn for instrumentet

1 Velg Manage Instrument (Handter instrument) i startskjermbildet.
Velg System Customization (Systemtilpasning).

3 Huvis du vil tilordne et foretrukket bilde for instrumentet, velger du Browse (Bla gjennom) og navigerer til
bildet.

4 | feltet Nick Name (Kallenavn) angir du et foretrukket navn for instrumentet.

5 Velg Save (Lagre) for a lagre innstillingene og ga til neste skjermbilde.
Bildet og navnet vises gverst i venstre hjorne av hvert skjermbilde.

Konfigurere tastaturalternativ og lydindikator

1 Velg Manage Instrument (Handter instrument) i startskjermbildet.
Velg System Customization (Systemtilpasning).

3 Aktiver tastaturet pa skjermen for inndata til instrumentet ved & velge avmerkingsboksen Use on-
screen keyboard (Bruk tastatur pa skjermen).

4 Sla pa lydindikatorene for felgende hendelser ved & velge avmerkingsboken Play audio (Spill av lyd).
Nar instrumentet startes
Nar en kjoring startes
Nar visse feil oppstar
Nar brukermedvirkning er nedvendig
Nar en kjoring er ferdig
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5 Velg Save (Lagre) for a lagre innstillingene og ga til neste skjermbilde.

Konfigurere alternativer for kjoringsoppsett

1 Velg System Customization (Systemtilpasning) i skjermbildet Manage Instrument (Handter instrument).

2 Aktiver alternativet for a laste inn alt forbruksmateriell for kjering fra et enkelt skjermbilde ved a velge
avmerkingsboksen Use Advanced Load Consumables (Bruk avansert innlasting av forbruksmateriell).

3 Huvis du velger Skip Pre-Run Check Confirmation (Hopp over bekreftelse av for kjering-kontroll),
startes en sekvensering automatisk etter en bestatt automatisk kontroll.

4 Velg Save (Lagre) for & lagre innstillingene og avslutte skjermbildet.

Konfigurere alternativet for automatisk skylling

1 Velg System Customization (Systemtilpasning) i skjermbildet Manage Instrument (Handter instrument).

2  Skyll ubrukte reagenser fra reagenskassetten til den brukte reagensbeholderen automatisk etter hver
kjering ved & velge avmerkingsboksen Purge Consumables at End of Run (Skyll forbruksmateriell pa
slutten av kjoring).

MERK A skylle forbruksmateriell automatisk gjer at arbeidsprosessen tar lengre tid.

3 Velg Save (Lagre) for & lagre innstillingene og avslutte skjermbildet.

Folgende forbruksmateriell og utstyr brukes pa NextSeq 550Dx-instrumentet.Folgende forbruksmateriell
og utstyr brukes til klargjering av forbruksmateriell, sekvensering og instrumentvedlikehold. Se veiledning
for NextSeq 550-systemet for mer informasjon.

Forbruksmateriell for sekvensering

Forbruksmateriell Leverandar Formal

Spritservietter, 70 % VWR, katalognr. 95041-714 Rengjering av stramningscelle og generell bruk
isopropylalkohol (eller tilsvarende)

eller Generell laboratorieleverandor

etanol, 70 %

Laboratorieklut, lavt loinnhold VWR, katalognr. 21905-026 Rengjering av stramningscelle og generell bruk

(eller tilsvarende)
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Forbruksmateriell for vedlikehold og feilsgking

Forbruksmateriell Leverandgr Formal
NaOCl, 5 % Sigma-Aldrich, katalognr. Vask av instrumentet ved bruk av manuell vask etter kjoring;
(natriumhypokloritt) 239305 fortynnet til 0,12 %.

(eller tilsvarende
laboratoriekvalitet)

Tween 20 Sigma-Aldrich, katalognr. Vask av instrumentet ved bruk av alternativer for manuell
P7949 vask; fortynnet til 0,05 %.

Vann, laboratoriekvalitet Generell Vask av instrumentet (manuell vask)
laboratorieleverandor

Luftfilter lllumina, katalognr. Rengjering av luften instrumentet trekker inn for avkjeling
20022240

Retningslinjer for vann av laboratoriekvalitet

Det méa alltid brukes vann av laboratoriekvalitet eller deionisert vann for & utfore instrumentprosedyrer.

Aldri bruk vann fra springen. Bruk kun vann av felgende kvalitet eller tilsvarende:
Deionisert vann
lNlumina PWA1
18 Megohm (MQ) vann
Milli-Q-vann
Super-Q-vann
Vann til molekyleerbiologi

Utstyr
Vare Kilde
Fryser, =25 °C til =15 °C, frostfritt Generell laboratorieleverandor
Kjoleskap, 2 °C til 8 °C Generell laboratorieleverander
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Nar du skal utfere en sekvenseringskjoring pa NextSeq 550Dx-instrumentet, klargjer du en reagenskassett
og stremningscelle, og deretter folger du meldingene i programvaren for & konfigurere og starte kjeringen.
Klyngegenerering og sekvensering utfares pa instrumentet. Etter kjeringen begynner en instrumentvask
automatisk ved hjelp av komponentene som allerede er lastet pa instrumentet.

Klyngegenerering

Under klyngegenereringen blir enkle DNA-molekyler bundet til overflaten pé stremningscellen og deretter
forsterket for & danne klynger.

Sekvensering

Klynger avbildes ved hjelp av tokanalssekvenseringskjemi og filterkombinasjoner som er spesifikke for hver
av de fluorescensmerkede nukleotidene. Nar avbildning av en flis pa stremningscellen er fullfert, avbildes
den neste flisen. Prosessen gjentas for hver sekvenseringssyklus. Etter bildeanalysen utfarer
programvaren basebetegnelse, filtrering og kvalitetsscoring.

Analyse

Mens kjoringen péagar, overfarer operativprogramvaren automatisk basebetegnelsesfiler (BCL) til den
angitte utdataplasseringen for sekundeeranalyse.

Sekvenseringskjgringens varighet

Sekvenseringskjoringens varighet avhenger av antall sykluser som utfores. Maksimal kjeringslengde er en
paired-end-kjoring pa 150 sykluser for hver avlesning (2 x 150), pluss opptil 8 sykluser hver for 2
indeksavlesninger.

Antall sykluser i en avlesning

| en sekvenseringskjoring er antall sykluser som utferes i en avlesning 1 syklus mer enn antall sykluser som
analyseres. Eksempel: En paired-end 150-sykluskjering utferer avlesninger av 151-sykluser (2 x 151) med
totalt 302 sykluser. P& slutten av kjeringen blir 2 x 150 sykluser analysert. Denne ekstra syklusen kreves til
beregninger av faser og forfaser.
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Arbeidsprosess for sekvensering
Create Run (Opprett kjoring) i Local Run Manager-programvaremodulen. Du finner informasjon i
Create Run veiledningen for analysearbeidsprosessen for nettopp din modul.

Klargjer en ny reagenskassett: tin og undersok.
Klargjer en ny stremningscelle: la den na romtemperatur, pakk ut og undersek.

Denaturer og fortynn biblioteker. Du finner instruksjoner i pakningsvedlegget for bibliotekklargjering.

Last bibliotekfortynningen pa reagenskassetten i brenn 10.

I instrumentets NCS-startskjermbilde velger du Sequence (Sekvens), kjerings-ID-en din og begynner
pé kjeringsoppsettrinnene. Velg Run (Kjering).

Last inn stromningscellen.

Tom og last inn den brukte reagensbeholderen.
Last inn bufferkassetten og reagenskassetten.

e e 5 Gjennomga for kjering-kontrollresultater. Velg Start. (Ikke pakrevd hvis automatisk start er konfigurert.)
s Overvak kjoringen fra operativprogramvaregrensesnittet eller fra en datamaskin i et nettverk med Local
iz Run Manager.

En instrumentvask begynner automatisk nar sekvensering er fullfort.

Klargjore reagenskassetten
Folg retningslinjene for reagenskassetter naye for vellykket sekvensering.
1 Tareagenskassetten ut fra oppbevaring pa —25 °C til =15 °C.

2 Velg en av felgende fremgangsmater for a tine reagensene. Ikke senk kassetten ned i vesske.
Nar kassetten er tint, méa den terkes for du gar videre til neste trinn.

Temperatur Tinetid Stabilitetsgrense
15 °C til 30 °C vannbad 60 minutter Skal ikke overskride 6 timer
2°Ctil8°C 7 timer Skal ikke overskride 7 dager
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MERK Hvis mer enn én kassett tiner i samme vannbad, ma du beregne lengre tiningstid.

Snu kassetten fem ganger for & blande reagensene.

4 Inspiser bunnen pa kassetten for a kontrollere at reagensene er tint og uten bunnfall. Bekreft at
posisjonene 29, 30, 31 og 32 er tint, ettersom de er de storste og tar lengst tid & tine.

5 Dunk den forsiktig mot benken for & fierne luftbobler.
De beste resultatene oppnas ved & laste inn preven og konfigurere kjeringen med en gang.

ADVARSEL

Dette reagenssettet inneholder potensielt farlige kiemikalier. Personskade kan forekomme ved innanding,

svelging, hudkontakt og gyekontakt. Bruk verneutstyr, inkludert vernebriller, hansker og laboratoriefrakk
som er egnet ved risiko for eksponering. Brukte reagenser skal behandles som kjemisk avfall og kastes i

samsvar med gjeldende regionale, nasjonale og lokale lover og forskrifter. Du finner mer informasjon
knyttet til helse, miljio og sikkerhet i sikkerhetsdatabladet pa support.illumina.com/sds.html.

1 Fjern en ny stremningscelleboks fra oppbevaring ved 2 °C til 8 °C.

2 Fjern foliepakningen fra boksen, og la den sta i romtemperatur i 30 minutter.

MERK Huvis foliepakningen er intakt, kan streamningscellen oppbevares ved romtemperatur i opptil 12 timer.

Unnga gjentatt avkjeling og oppvarming av stremningscellen.

Denaturer og fortynn bibliotekene dine til et lastevolum pa 1,3 ml. | praksis kan lastekonsentrasjonen

variere avhengig av bibliotekklargjering og kvantifiseringsmetoder. Fortynning av prevebiblioteker avhenger

av kompleksiteten av oligonukleotidsammenslainger. Hvis du vil ha mer informasjon om hvordan du

klargjer prevebiblioteker for sekvensering, inkludert bibliotekfortynning og -sammenslaing, finner du dette |

avsnittet Bruk for gjeldende bibliotekklargjeringssett. Det kreves optimalisering av gruppetetthet pa
NextSeq 550Dx.

Denaturere og fortynne biblioteker

Denaturer og fortynn bibliotekene dine til et lastevolum pa 1,3 ml og en lastekonsentrasjon pa 1,8 pM.
| praksis kan lastekonsentrasjonen variere avhengig av bibliotekklargjering og kvantifiseringsmetoder.
Du finner instruksjoner i pakningsvedlegget for bibliotekklargjering.

Laste inn biblioteker pa reagenskassetten

1 Rengjor folieforseglingen som dekker bronn nr. 10 merket Load Library Here (Last inn bibliotek her),
med en klut som loer lite.

2 Perforer forseglingen med en ren pipettespiss pa 1 ml.

3 Last 1,3 ml klargjorte biblioteker inn i brenn nr. 10 merket Load Library Here (Last inn bibliotek her).
Unngé a ta pa folieforseglingen mens du pipetterer bibliotekene.
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Figur 10 Laste inn biblioteker

=3oa >

Logge pa i BaseSpace
1 Angi brukernavnet og passordet ditt for BaseSpace.

2 Velg Next (Neste).

Laste inn stramningscellen

1 Fjern den brukte stramningscellen fra en tidligere kjoring.

2 Fjern stremningscellen fra foliepakningen.

Figur 11 Fjerne fra foliepakning

3 Apne den klare plastpakningen, og fijern stremningscellen.
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Figur12 Fjerne fra plastpakning

4 Rengjor glassoverflaten pa streamningscellen med en lofri spritserviett. Terk glasset med en
laboratorieklut med lavt loinnhold.

MERK Kontroller at glassoverflaten pa stremningscellen er ren. Gjenta rengjeringstrinnet ved behov.

5 Juster stramningscellen over innrettingspinnene, og plasser stramningscellen pé stadiet.

Figur 13 Laste inn stremningscellen

6 Velg Load (Last).
Daren lukkes automatisk, stremningscelle-ID-en vises pa skjermbildet, og sensorene kontrolleres.

MERK Hold hendene unna stramningscellederen mens den lukker seg, slik at du unngér & havne i klem.
7 Velg Next (Neste).

Temme den brukte reagensbeholderen

1 Apne bufferkammerderen med sperren under derens nedre venstre hjorne.

2 Fjern den brukte reagensbeholderen, og kast innholdet i samsvar med gjeldende standarder.
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Figur 14 Fjerne den brukte reagensbeholderen

MERK Nér du fierner beholderen, holder du handen stettende under den.

ADVARSEL

Dette reagenssettet inneholder potensielt farlige kiemikalier. Personskade kan forekomme ved inndnding,
svelging, hudkontakt og gyekontakt. Bruk verneutstyr, inkludert vernebriller, hansker og laboratoriefrakk
som er egnet ved risiko for eksponering. Brukte reagenser skal behandles som kjemisk avfall og kastes i
samsvar med gjeldende regionale, nasjonale og lokale lover og forskrifter. Du finner mer informasjon
knyttet til helse, milio og sikkerhet i sikkerhetsdatabladet pa support.illumina.com/sds.html.

3 Skyv den tomme, brukte reagensbeholderen inn i bufferkammeret til den stopper. Et herbart klikk angir
at beholderen er i stilling.

Figur 15 Laste den tomme, brukte reagensbeholderen
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Laste inn bufferkassetten

1 Fjern den brukte bufferkassetten fra det ovre kammeret.
Du er nadt til & bruke litt kraft for & lofte og deretter trekke ut bufferkassetten.

2 Skyv en ny bufferkassett inn i bufferkammeret til den stopper.

Et harbart klikk angir at kassetten er i stilling, bufferkassett-ID-en vises i skjermbildet, og sensoren
kontrolleres.

Figur 16 Laste inn bufferkassetten

3 Lukk bufferkammerderen, og velg Next (Neste).

Laste inn reagenskassetten

1 Apne reagenskammerdaren ved hjelp av sperren under derens nedre heyre hjerne.

2 Fjern den brukte reagenskassetten fra reagenskammeret. Kast ubrukt innhold i henhold til gjeldende
standarder.

ADVARSEL

Dette reagenssettet inneholder potensielt farlige kiemikalier. Personskade kan forekomme ved
inn&nding, svelging, hudkontakt og @yekontakt. Bruk verneutstyr, inkludert vemebriller, hansker og
laboratoriefrakk som er egnet ved risiko for eksponering. Brukte reagenser skal behandles som
kiemisk avfall og kastes i samsvar med gjeldende regionale, hasjonale og lokale lover og forskrifter.
Du finner mer informasjon knyttet til helse, miljig og sikkerhet i sikkerhetsdatabladet pa
support.illumina.com/sds.html.

MERK Bronnen i posisjon 6 kan fiernes for & forenkle sikker avhending av ubrukt reagens. Du finner mer
informasjon under Fjerne brukt brenn fra posisjon 6 pa side 22.

3 Skyv reagenskassetten inn i reagenskammeret til kassetten stopper, og deretter lukker du
reagenskammerdoren.
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Figur 17 Laste inn reagenskassetten

4 Velg Load (Last).

Programvaren flytter automatisk kassetten i stilling (~30 sekunder), reagenskassett-ID-en vises i
skjermbildet, og sensorene kontrolleres.

5 Velg Next (Neste).

Fjerne brukt brenn fra posisjon 6

1 Nar du har fiernet den brukte reagenskassetten fra instrumentet, fierner du det beskyttende
gummidekselet over sporet ved siden av posisjon 6.
Figur 18 Fjernbar posisjon 6
R ’-:_é\j

=

il

A Beskyttende gummideksel
B Posisjon 6
2 Trykk pa den klare plasttappen, og skyv mot venstre for & stete ut brennen.

3 Kast brennen i henhold til gjeldende standarder.

Angi kjgringsparametere
Trinnene i skjermbildet Run Setup (Kjeringsoppsett) varierer basert pa systemkonfigurasjon:

» BaseSpace eller BaseSpace Onsite — Skjermbildet Run Setup (Kjeringsoppsett) oppgir kjeringer som
ble konfigurert ved hjelp av fanen Prep (Klargjering) for BaseSpace. Hvis den enskede kjaringen ikke
vises i skjermbildet Run Setup (Kjeringsoppsett), kontrollerer du at kjeringen er merket for
sekvensering i BaseSpace.

»  Standalone (Frittstaende) — Skjermbildet Run Setup (Kjeringsoppsett) inneholder felt for definering i
kjeringsparametere.
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Velge tilgjengelig kjering (BaseSpace-konfigurasjon)

1 Velg en kjoring i listen over tilgjengelige kjoringer.
Bla gjennom listen ved hjelp av pil opp og ned, eller skriv inn et kjgringsnavn i feltet Search (Sek).

2 Velg Next (Neste).

3 Bekreft kjoringsparametere.
Run Name (Kjeringsnavn) — Navnet som er tilordnet kjeringen i BaseSpace.
Library ID (Bibliotek-ID) — Navnet som er tilordnet de sammenslatte bibliotekene i BaseSpace.
Recipe (Oppskrift) — Navnet pa oppskriften, enten NextSeq High (NextSeq hoy) eller NextSeq Mid
(NextSeq middels), avhengig av reagenskassetten som brukes til kjeringen.
Read Type (Avlesningstype) — Enkeltavlesning eller paired-end.
Read Length (Avlesningslengde) — Antall sykluser for hver avlesning.
[Valgfritt] Tilpassede primere hvis det er aktuelt.
Run parameters (Kjoringsparametere) — Endre antall avlesninger eller antall sykluser per avlesning.
Custom primers (Tilpassede primere) — Endre innstillingene for tilpassede primere. Du finner mer
informasjon i Veiledning for NextSeq tilpassede primere (dokumentnr. 15057456).
Purge consumables for this run (Skyll forbruksmateriell for denne kjeringen) — Endre innstillingen
hvis du vil skylle forbruksmateriell automatisk etter den aktuelle kjeringen.

4 Velg Next (Neste).

Angi kjgringsparametere (frittstaende konfigurasjon)

1 Skrivinn et kjeringsnavn etter onske.

2  [Valgfritt] Skriv inn en bibliotek-ID etter onske.

3 Velg en avlesningstype, enten Single Read (Enkeltavlesning) eller Paired End (Paired-end).
4

Angi antall sykluser for hver avlesning i sekvenseringskjaringen.
Read 1 (Avlesning 1) — Angi en verdi pa opptil 151 sykluser.
Index 1 (Indeks 1) — Angi antall sykluser som kreves for primeren for Index 1 (Indeks 1) (i7).
Index 2 (Indeks 2) — Angi antall sykluser som kreves for primeren for Index 2 (Indeks 2) (i5).
Read 2 (Avlesning 2) — Angi en verdi pa opptil 151 sykluser. Denne verdien er vanligvis samme
antall sykluser som Read 1 (Avlesning 1).

Kontrollprogramvaren bekrefter oppferingene dine ved hjelp av falge kriterier:
Totale sykluser overskriver ikke maksimalt tillatte sykluser
Sykluser for Read 1 (Avlesning 1) er starre enn de 5 syklusene som brukes til malgenerering
Indeksavlesningssykluser overskriver ikke sykluser for Read 1 (Avlesning 1) og Read 2 (Avlesning
2)

5 [Valgfritt] Hvis du skal bruke tilpassede primere, velger du avmerkingsboksen for primerne du

bruker.Du finner mer informasjon i Veiledning for NextSeq tilpassede primere (dokumentnr. 15057456).
Read 1 (Avlesning 1) — Tilpasset primer for Read 1 (Avlesning 1).
Index 1 (Indeks 1) — Tilpasset primer for Index 1 (Indeks 1).
Index 2 (Indeks 2) — Tilpasset primer for Index 1 (Indeks 1).
Read 2 (Avlesning 2) — Tilpasset primer for Read 1 (Avlesning 1).

6 [Valgfritt] Hvis du vil endre kjeringsparametere, velger du knappen Advanced Settings
(Avanserte innstillinger).
Velg en oppskrift i rullegardinlisten Recipe (Oppskrift). Kun kompatible oppskrifter er oppagitt.
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Output folder location (Utdatamappens plassering) — Endre utdatamappens plassering for den
aktuelle kjoringen. Hvis du vil navigere til en nettverksplassering, velger du Browse (Bla gjennom).
Included file (Inkludert fil) — Velg filer som skal inkluderes i utdatamappen som kan veere nyttig ved
behov for ytterligere analyse. Eksempler er manifestfiler og provelister.

Purge consumabiles for this run (Skyll forbruksmateriell for denne kjoringen) — Endre innstillingen
hvis du vil skylle forbruksmateriell automatisk etter den aktuelle kjeringen.

Use run monitoring for this run (Bruk kjeringsovervakning for denne kjeringen) — Endre innstillingen
for & bruke kjoringsovervakning i BaseSpace.

7 Velg Next (Neste).

Gjennomga for kjaring-kontroll

Programvaren utferer en automatisert for kjoring-kontroll av systemet. Under kontrollen vises felgende
indikatorer pa skjermen:

Grd ¥ hake - Kontrollen er ikke utfert enna.

Ikonet Progress < (Fremdrift) — Kontrollen pagar.

Grgnn « hake — Kontrollen er bestatt.

Radt ® — Kontrollen er ikke bestatt. For elementer som ikke bestar, kreves det et tiltak for du kan
fortsette. Se Lase feil under den automatiske kontrollen pa side 44.

Hvis du vil stoppe en automatisert for kjering-kontroll som pagar, velger du knappen Cancel (Avbryt).
Hvis du vil starte kontrollen péa nytt, velger du knappen Retry (Prov pa nytt). Kontrollen gjenopptas ved
forste ufullstendige eller mislykkede kontroll.

Hvis du vil vise resultatene av hver enkeltstdende kontroll i en kategori, velger du fanen Category
(Kategori).

Hvis instrumentet ikke er konfigurert for & starte kjeringen automatisk, starter du kjeringen etter at den
automatiserte for kjering-kontrollen er fullfort.
Starte kjoringen

Néar den automatiserte for kjering-kontrollen er fullfert, velger du Start. Sekvenseringskjeringen begynner.

Du finner ut hvordan du konfigurerer systemet slik at det starter kjeringen automatisk etter en bestatt
kontroll under Konfigurere alternativer for kjoringsoppsett pa side 13.

é FORSIKTIG
Serg for & holde deg palogget i Windows. Hvis du logger deg av Windows-systemet under en
sekvenseringskjoring, stopper kjaringen.

MERK Reagenser kan ikke vasre inaktive péa instrumentet i mer enn 24 timer.

1 Overvak kjeringens fremdrift, intensiteter og kvalitetsscore nar metrikk vises i skjermbildet.

MERK Nér du har valg Home (Hjem), er det ikke mulig & ga tilbake til & vise kjeringsmetrikk. Du kan imidlertid fa
tilgang til kjeringsmetrikk pa BaseSpace eller vise den fra en frittstdende datamaskin ved hjelp av Sequencing
Analysis Viewer (SAV).
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Sykluser for kjgringsmetrikk

Kjoringsmetrikk vises pa forskjellige tidspunkt under en kjoring.
Under klyngegenereringstrinnene vises ingen metrikk.
De forste 5 syklusene er forbehold generering av maler.

Kjoringsmetrikk vises etter 25 sykluser, inkludert klyngetetthet, klyngepasserende filter, produksjon og
kvalitetsscore.

Dataoverfaring
Status Local Run Manager Utdatamappe
Tilkoblet -
—
[
—
Tilkoblet og overforer data -
Frakoblet -
Deaktivert [ ] %

Hvis dataoverfering avbrytes under kjeringen, lagres data midlertidig pa instrumentdatamaskinen.

Nar tilkoblingen gjenopprettes, gjenopptas dataoverfering automatisk. Hvis tilkoblingen ikke gjenopprettes
for kjoringen avsluttes, overferer du data manuelt fra instrumentdatamaskinen for du starter en pafelgende
Kjaring.

Universal Copy Service

NextSeq 550Dx omfatter en Universal Copy Service. RTA2 ber tjenesten om a kopiere filer fra en
kildeplassering til en mélplassering, og tjenesten behandler kopieringsforesparsler i rekkefelgen de mottas.
Hvis det oppstar et unntak, settes filen tiloake i ke for kopiering basert pa antall filer i kopieringskeen.

Sequencing Analysis Viewer

Programvaren for Sequencing Analysis Viewer viser sekvenseringsmetrikk generert under kjaringen.
Metrikk vises i form av plotter, grafer og tabeller basert pa data generert av RTA og skrevet til InterOp-filer.
Metrikk oppdateres mens kjeringen pagér. Du kan vise oppdatert metrikk nar som helst under kjgringen
ved & velge Refresh (Oppdater). Du finner mer informasjon i Brukerveiledning for Sequencing Analysis
Viewer (delenr. 15020619).

Sequencing Analysis Viewer er inkludert i programvaren som er installert pa instrumentdatamaskinen.
Du kan ogsé installere Sequencing Analysis Viewer pa en annen datamaskin koblet til samme nettverk som
instrumentet hvis du vil overvake kjeringsmetrikk eksternt.
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Nar sekvenseringskjeringen er fullfort, starter programvaren en automatisk etter kjoring-vask ved hjelp av
vaskelesningen i bufferkassetten og NaOCI i reagenskassetten.

Den automatiske etter kjgring-vasken tar cirka 90 minutter. Nar vasken er fullfert, blir knappen Home
(Hjem) aktiv. Sekvenseringsresultater forblir synlige pa skjermen under vasken.

Etter vasking

Etter vasking forblir sugeenhetene i nedestilling for & forhindre at det kommer Iuft inn i systemet.
La kassettene sta i til neste kjoring.
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Nar du skal utfare en skanning pa NextSeq 550Dx-instrumentet, trenger du felgende
kjeringskomponenter:

En hybridisert og farget BeadChip

Den gjenbrukbare BeadChip-adapteren

DMAP-filer (Dekodingskart) for BeadChip-en du skal bruke
En manifestfil for BeadChip-typen du skal bruke

En klyngefil for BeadChip-typen du skal bruke

Utdatafiler genereres under skanningen, og blir deretter satt i ko for overfering til den angitte
utdatamappen.

Utfer analysen ved hjelp av BlueFuse Multi-programvaren, som krever at skannedata er tilgjengelige i et
GTC-filformat (Genotypebetegnelse). NextSeq 550Dx-instrumentet genererer som standard normaliserte
data og tilknyttede genotypebetegnelser i formatet til en GTC-fil. Du kan eventuelt konfigurere instrumentet
slik at det genererer ekstra IDAT-filer (intensitetsdata). Du finner mer informasjon under BeadChip-
skannekonfigurasjon pé side 52.

Dekode filklient

DMAP-mappen inneholder informasjon som identifiserer kuleplasseringer pa BeadChip og kvantifiserer
signalet tilknyttet hver kule. En DMAP-mappe er unik for hver BeadChip-strekkode.

Tilbeheret Decode File Client (Dekode filklient) gjer det mulig & laste ned DMAP-mapper direkte fra
lllumina-servere ved hjelp av standard HTTP-protokoll.

Hvis du vil ha tilgang til Decode File Client (Dekode filklient), gar du til stettesiden for Decode File Client
(Dekode filklient) pa llluminas nettsted (support.illumina.com/array/array_software/decode_file_
client/downloads.html). Installer Decode File Client (Dekode filklient) pa en datamaskin med tilgang til
nettverksplasseringen til DMAP-mappen.

Du finner mer informasjon under Laste ned DMAP-mappen pa side 28.

Manifestfiler og klyngefiler

For hver BeadChip krever programvaren tilgang til en manifestfil og klyngefil. Hver manifest- og klyngefil er
unik for en BeadChip-type. Serg for at du bruker klyngefiler som inneholder NS550 i filnavnet. Disse filene
er kompatible med NextSeq 550Dx-systemet.

Manifestfil - Manifestfiler beskriver SNP eller probeinnholdet pa en BeadChip. Manifestfiler bruker
filformatet *.bpm.

Klyngefiler — Klyngefiler beskriver klyngeposisjonene for llluminas genotypingarray, og brukes nar du
analyserer data for & foreta genotypebetegnelsen. Klyngefiler bruker filformatet *.egt.
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Filenes plassering er angitt i skjermbildet BeadChip Scan Configuration (BeadChip-skannekonfigurasjon).
| startskjermbildet for NCS velger du Manage Instrument (Handter instrument), System Configuration
(Systemkonfigurasjon) og deretter BeadChip Scan Configuration (BeadChip-skannekonfigurasjon).

Nar NextSeq 550Dx-instrumentet installeres, laster lllumina-representanten ned disse filene og angir
banen i kontrollprogramvaren. Det er ikke n@dvendig a endre disse filene, bortsett fra i tilfelle tap eller hvis
en ny versjon er tilgjengelig. Du finner mer informasjon under Skifte ut manifestfiler og klyngefiler pa side
49.

DMAP Last ned DMAP-informasjonen, og lagre den til den angitte DMAP-mappeplasseringen.

Last BeadChip-en pa BeadChip-adapteren.

Last BeadChip-adapteren pé instrumentet.

Angi skanneparametere: DMAP-mappeplassering og utdataplassering.

i —
~ - Gjennomga resultater av automatiske kontroller.
Velg Start.
i —
= == Overvak skanningen fra kontrollprogramvarens grensesnitt.
il

Du féar tilgang til DMAP-mappen ved hjelp av Decode File Client (Dekode filklient) via konto eller via
BeadChip (standardvisning).

Tilgang til DMAP-mappe via konto

1 Velg et nedlastingsalternativ pa hovedfanen i Decode File Client (Dekode filklient):
AutoPilot
All BeadChips not yet downloaded (Ikke alle BeadChip-er er nedlastet enda)
All BeadChips (Alle BeadChip-er)
BeadChips by Purchase Order (BeadChip-er etter innkjopsordre)
BeadChips by barcode (BeadChip-er etter strekkode)

2 Angi nedvendig informasjon.

3 Finn DMAP-mappen som du vil laste ned.
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4 Serg for at du har tilstrekkelig ledig plass pa nedlastingsmalet.

5 Start nedlastingen. Vis nedlastingsstatusen pa fanen Download Status and Log (Nedlastingsstatus og
logg).

6 Lagre DMAP-mappen til den angitte DMAP-mappeplasseringen.

Tilgang til DMAP-mappe via BeadChip

1 Identifiser BeadChip-er ved hjelp av 2 av felgende alternativer:
BeadChip-strekkode
BeadChip-boks-1D
Innkjepsordrenummer
Salgsordrenummer

N

Finn DMAP-mappen som du vil laste ned.
Saerg for at du har tilstrekkelig ledig plass pa nedlastingsmalet.

4 Start nedlastingen. Vis nedlastingsstatusen péa fanen Download Status and Log (Nedlastingsstatus og
logg).

5 Lagre DMAP-mappen til den angitte DMAP-mappeplasseringen.

1 Trykk pa adapterens festeklips. Klipsen heller litt bakover for & &pne seg.

2 Hold BeadChip-en i kantene, posisjoner BeadChip-en med strekkoden neermest festeklipsen,
og plasser BeadChip-en pa den forsenkede hyllen i adapteren.

Figur19 Laste BeadChip pa adapter

3 Bruk apningene pa begge sider av BeadChip-en til & kontrollere at BeadChip-en sitter i den
forsenkede hyllen i adapteren.
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Figur 20 Sette og holde BeadChip pa plass

4 Frigjer forsiktig festeklipsen for & holde BeadChip-en pa plass.

Undersgk BeadChip-en fra siden for & kontrollere at BeadChip-en sitter flatt pa adapteren.
Flytt p& BeadChip-en ved behov.

Figur 21 Undersoke BeadChip-stilling

R /’7 I (/’7

L T =L r

A B

A Riktig stilling — BeadChip er flat pa adapteren nar klipsen frigjeres.
B Feil stilling — BeadChip er ikke flat nar klipsen frigjeres.

1 Velg Experiment (Eksperiment) i startskjermbildet, og velg deretter Scan (Skann).
Kommandoen Scan (Skann) &pner avbildningskammerdeoren, frigjer forbruksmateriell fra en tidligere
kjoring (hvis dette finnes), og apner serien med skjermbilder for skanneoppsett. En kort forsinkelse er
helt normalt.

Laste ut forbruksmateriell for sekvensering

Hvis det er forbruksmateriell for sekvensering til stede nar du konfigurerer en skanning, ber programvaren
deg om & laste ut reagenskassetten og bufferkassetten for du gér videre til neste trinn.

1 Hvis du blir bedt om det, fijerner du brukt forbruksmateriell for sekvensering fra en tidligere
sekvenseringskjering.

a Fjern reagenskassetten fra reagenskammeret. Kast ubrukt innhold i henhold til gjeldende
standarder.
b Fjern den brukte bufferkassetten fra bufferkammeret.

ADVARSEL

Dette reagenssettet inneholder potensielt farlige kjemikalier. Personskade kan forekomme ved
innénding, svelging, hudkontakt og @yekontakt. Bruk verneutstyr, inkludert vernebriller, hansker og
laboratoriefrakk som er egnet ved risiko for eksponering. Brukte reagenser skal behandles som
kiemisk avfall og kastes i samsvar med gjeldende regionale, nasjonale og lokale lover og forskrifter.
Du finner mer informasjon knyttet til helse, miljig og sikkerhet i sikkerhetsdatabladet pa
support.illumina.com/sds.html.

2 Fjern stremningscellen fra avbildningskammeret.

Dokumentnr. 1000000041922 vO3 NOR
Kun til forskningsbruk. Ikke for bruk ved diagnostiske prosedyrer.


http://support.illumina.com/sds.html

Referanseveiledning for NextSeq 550Dx-instrumentet i forskningsmodus

3 Lukk reagenskammer- og bufferkammerdorene.

Laste inn BeadChip-adapteren

1 Bruk innrettingspinnene til & posisjonere BeadChip-adapteren pa stadiet.

Figur 22 Laste inn BeadChip-adapteren

2 Velg Load (Last).
Daren lukkes automatisk, BeadChip-ID-en vises i skjermbildet, og sensorene kontrolleres. En kort
forsinkelse er helt normalt. Hvis det ikke er mulig & lese BeadChip-strekkoden, vises en dialogboks
som gjer det mulig & angi strekkoden manuelt. Se Programvaren kan ikke lese BeadChip-strekkoden
pa side 48.

3 Velg Next (Neste).

Skanneoppsett

1 Bekreft folgende informasjon i skjermbildet Scan Setup (Skanneoppsett):

> Barcode (Strekkode) — Programvaren leser BeadChip-strekkoden nar BeadChip-en er lastet inn.
Hvis strekkoden ble angitt manuelt, vises knappen Edit (Rediger) for ytterligere endringer.

»  Type — BeadChip-typefeltet fylles ut automatisk basert pé BeadChip-strekkoden.

» DMAP Location (DMAP-plassering) — DMAP-mappens plassering er angitt i skjermbildet BeadChip
Scan Configuration (BeadChip-skannekonfigurasjon). Hvis du vil endre plasseringen til kun den
aktuelle skanningen, velger du Browse (Bla gjennom) og navigerer til den riktige plasseringen.

> Output Location (Utdataplassering) — Utdataplasseringen er angitt i skjermbildet BeadChip Scan
Configuration (BeadChip-skannekonfigurasjon). Hvis du vil endre plasseringen til kun den aktuelle
skanningen, velger du Browse (Bla gijennom) og navigerer til den foretrukne plasseringen.

2 Velg Next (Neste).

Gjennomga for kjgring-kontroll

Programvaren utferer en automatisert for kjoring-kontroll av systemet. Under kontrollen vises folgende
indikatorer pa skjermen:

»  Grad ¥ hake - Kontrollen er ikke utfort enné.

» lkonet Progress = (Fremdrift) — Kontrollen pagar.
»  Grgnn « hake — Kontrollen er bestatt.
| 2

Radt ® — Kontrollen er ikke bestatt. For elementer som ikke bestar, kreves det et tiltak for du kan
fortsette. Se Lose feil under den automatiske kontrollen pa side 44.
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Hvis du vil stoppe en automatisert for kjoring-kontroll som pagar, velger du knappen Cancel (Avbryt).
Hvis du vil starte kontrollen péa nytt, velger du knappen Retry (Prov pa nytt). Kontrollen gjenopptas ved
forste ufullstendige eller mislykkede kontroll.

Hvis du vil vise resultatene av hver enkeltstdende kontroll i en kategori, velger du fanen Category
(Kategori).

Hvis instrumentet ikke er konfigurert for & starte kjeringen automatisk, starter du kjeringen etter at den
automatiserte for kjering-kontrollen er fullfort.

Starte skanningen

Nar den automatiserte kontrollen er fullfert, velger du Start. Skanningen starter.

Du finner ut hvordan du konfigurerer systemet slik at det starter skanningen automatisk etter en bestatt
kontroll under Konfigurere altern